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NGS panely pro cfDNA

Vyhody

1 Komplexnost a citlivost Al VylepSena korekce chyb

VSechny produkty XCeloSeq" pouzivaji XCeloSeq® sekvenacni knihovny pouzivaji
capture-chemii ATOM-Seq® (Adaptor Template molekularni barkédy (UMI). UMI se pridavaji
Oligo Mediated Sequencing), ktera je vyrobena na plvodni vychozi material, coz umoznuje

tak, aby byla vhodna pro pouziti pro malo kvalitni korekci chyb zavedenych polymerazou, XCeloSeq®
a low imput vzorky (cfDNA a FFPE blocky) sekvenacni knihovny pouzivaji nezavislé cileni

pfi zachovani 0,1% Alelle frequency pfi 20-50 ng na sense a antisens retézce DNA pro vySsi jistotu
DNA. detekovanych variant.

3 Detekce denovo sekvenci, fzi, deleci

a inzerci

Na rozdil od tradi¢nich pristupl zalozenych
na amplikonech, kde fragmenty nukleovych
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kyselin musi obsahovat vazebna mista pro dva
protichddné primery pro Uspésnou amplifikaci
PCR, ATOM-seq pouziva jediny cileny specificky
primer v kombinaci s univerzalnim primerem
umoznujicim amplifikaci znamych a neznamych
sekvenci.
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Workflow

Kity XCeloSeq® jsou postaveny na patentované
prilomové technologii GeneFirst, ATOM-Seq. Silné
stranky a univerzalnost ATOM-Seq se vyhybaiji
hlavnim omezenim jak pfistupd zaloZzenych na
PCR, tak na ligaci. Tato technologie je bez ligace,
jednoduch3, flexibilni, ultracitliva, specificka

a efektivni - je dokonale pfizplsobena a nabizi
nové vyhody pro pouziti na velmi naro¢ném
klinickém materialu. Mezi tyto materialy patfi
jednoretézcova a dvouretézcova cfDNA, FFPE
DNA, gDNA, cfRNA a FFPE RNA coz z téchto kit{
¢ini praktickou volbu pro testovani karcinomd

a celych genom. Protokol trvajici 6 (DNA)/8
(RNA) hodin pomaha zefektivnit pracovni postupy
a zvySuje celkovou efektivitu v prace laboratofi.

Starting Material ATOM-seq™
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dsDNA, ssDNA, damaged or Unique method for adding 3" molecular

short DNA, such as cfDNA. identifiers to original molecules.

Seznam dostupnych kitt

DNA Workflow - Streamlined & Fast Protocol

Sample Input
cf/ctDNA, FFPE or gDNA
fragmented to 100-300

ATO Reaction 75 minutes
Addition of 3' UMI and Universal i
Adaptor 40 minutes
Amplification One Bead Purification 30 minutes
Amplification Two 85 minutes
Target Specific PCR

v 80 minutes
Amplification Three
Nested Target Specific PCR Bead Purification 30 minutes

Times shown represents protocol Final NGS Library

duration for 10 ng of starting material

Amplification & Target Enrichment
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Two rounds of enrichment
ensure high target specificity.

Final Sequencing Library

Generated from an
initial DNA sample
within 6 hours

Katalogové &islo Nazev kitu Pocet genli Podet testu

SEQO001 XCeloSeq” cfDNA Library Preparation Kit genome 8

SEQO002 XCeloSeq® Pan Cancer cfDNA Kit 100 8

SEQO009 XCeloSeq” Colon Cancer cfDNA Kit 23 8

SEQO11 XCeloSeq” Breast Cancer cfDNA Kit 12 8

SEQO010 XCeloSeq” Lung Cancer cfDNA Kit 17 8
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Kontakty
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